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INTRODUCCION

Diferenciacion

Apoptosis
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Proliferacion

Los estudios in-vitro ayudan a
entender las rutas de
Ruta de sintesis de grasa diferentes genes que pueden
ser afectados por las relaciones
en la suplementacién con
aminoacidos como Metionina
(Met) y Arginina (Arg).

Ruta de sintesis de proteina




OBJETIVO

* Evaluar el efecto de la suplementacion de Arg y la relacion de Lys:Met
en la expresion de genes relacionados con proliferacion celular,
traduccion de proteinas y sintesis de grasa.



MATERIALES Y METODOS
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AA Conftrol +Met
Lys:Met 2.9:1.0 2.5:1.0
Lys:Arg 2.1:1.0 2.1:1.0

Células MAC-T fueron usadas
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Experimento
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RESULTADOS

* Genes afectados con la suplementacion de Met
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Figura 1 (Ay B). A: Genes que incrementaron con la suplementacion de Met
B: Gen que disminuyd con la suplementacion de Met




RESULTADOS

* Genes afectados por la suplementacion con Arg
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Figure 2: Genes que incrementaron con la suplementacion de
Arg




RESULTADOS

* Genes afectados por la suplementacion de Met y Arg
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Figure 3: Genes que incrementaron con la suplementacion de
Met y Arg




RESULTADOS

* Genes que no fueron afectados por la suplementacion de Met y Arg
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Figure 4: Genes que no fueron afectados con la
suplementacion de Met y Arg
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CONCLUSIONES

* La suplementacion con Met incrementd la expresion de los genes mTOR,
RPS6KB1, AKT2 y disminuyo |la de EIF4EBP1.

* La Arg incremento el EIF4EBP1 y los genes involucrados en el transporte de
AA (SLC1AS5, SLC7A1).

* La expresion de PPARG (regulador de la transcripcion de la grasa lactea),
FASN (sintesis de novo de acidos grasos), BCL2L1 (anti-apoptotico), AKT1
(sobrevivencia celular), MKI67 (proliferacion celular), JAK2 (proliferacion
celular), MAPK1 y SCREBF1 (genes relacionados con la transcripcion vy
traduccion) incrementaron con la adicion de ambos AA (Met y Arg).



 Genes como IRS1 (senalizacion de la insulina), STAT5B, ACACA no
cambiaron con los tratamientos

* Los resultados sugieren que la suplementacion con Met y Arg puede
afectar la regulacion de genes importantes, que estan involucrados
en la sintesis de proteinas y grasa en la leche en la glandula mamaria.
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